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分泌型蛋白 ＤＫＫ１ 在宫颈癌中的表达及其临床意义
杨晴晴１，段　 畅１，王皓梵１，蒋冬媛１， 田庆丰２，封全灵１

摘要　 目的　 研究 Ｗｎｔ 信号中分泌型蛋白 ＤＫＫ１ 在宫颈癌

中的表达及其临床意义。 方法　 采用逆转录聚合酶链式反

应（ＲＴ⁃ＰＣＲ） 检测 ３０ 例宫颈癌组织和癌旁正常组织中

ＤＫＫ１ ｍＲＮＡ 的表达量。 采用免疫组化方法检测 ６０ 例宫颈

癌组织蜡块和 ３０ 例正常宫颈组织蜡块中 ＤＫＫ１ 蛋白表达水

平，并分析其表达与宫颈癌患者的临床病理特征的关系。 结

果　 ＤＫＫ１ 在宫颈癌组织中的表达低于癌旁组织和正常宫

颈组织（Ｐ ＜ ０. ０５），其表达与临床病理分期、组织分化程度、
有无淋巴结转移及浸润深度密切相关（Ｐ ＜ ０. ０５）。 结论 　
ＤＫＫ１ 在宫颈癌中低表达，在宫颈癌的发生发展中起到促进

作用。
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　 　 宫颈癌（ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ，ＣＣ）是女性生殖系统中

最常见的恶性肿瘤之一，其发病率和病死率在各大

肿瘤中排名第四［１］。 在大多数情况下，人乳头状瘤

病毒（ＨＰＶ）的高危亚型是该病的病因，这种病基本

上是可以预防的。 大约 ９０％ 的宫颈癌发生在低收

入和中等收入国家，这些国家缺乏有组织的筛查和

ＨＰＶ 疫苗接种计划［２］。 近年来，宫颈癌的发病朝着

年轻化方向发展，除了高危的 ＨＰＶ 感染因素外，遗
传因素和免疫因素也在宫颈癌的发生发展过程中起

着重要作用。 Ｗｎｔ 家族是进化上高度保守的蛋白质

家族，Ｗｎｔ 信号参与了胚胎发育和维持正常成人体

内平衡的许多基本过程［３］。 这种信号通路的功能

障碍可能会导致人类出生缺陷、神经退行性变、骨骼

缺陷以及各种癌症，包括胃肠道肿瘤、乳腺癌、上皮

性恶性肿瘤等的发生［４ － ７］。 Ｄｉｃｋｋｏｐｆ⁃１（ＤＫＫ１）是一

种分泌型 Ｗｎｔ 拮抗剂，在人体组织中参与组织的形

成、再生和修复过程［８］。 分泌型 ＤＫＫ１ 被认为通过

与 ＬＲＰ６ 共受体结合来抑制典型 Ｗｎｔ 信号传导，阻
止激活信号复合物的形成，从而导致胞浆 β⁃ｃａｔｅｎｉｎ
降解和核 β⁃ｃａｔｅｎｉｎ 依赖基因转录的降低［９］。 ＤＫＫ１
表达的失调与多种癌症的转移有关，ＤＫＫ１ 表达水

平升高与多发性骨髓瘤，前列腺癌和肝细胞癌的不

良预后相关［１０］。 然而，在肾细胞癌和结直肠癌中，
ＤＫＫ１ 表达水平下调，充当抑癌基因［１１ － １２］。 目前，
有关 ＤＫＫ１ 与宫颈癌的关系研究较少。 该研究采用

ＲＴ⁃ＰＣＲ 技术和免疫组化方法来探讨 ＤＫＫ１ 在宫颈

癌中的表达及其在宫颈癌中的临床意义。

１　 材料与方法

１． １　 一般资料　 收集 ２０１８ 年 １ 月—２０２０ 年 ４ 月在

郑州大学第三附属医院手术治疗后经病理证实为宫

颈癌的标本 ３０ 例，所有患者均收集宫颈癌组织和对

应的癌旁织，对应癌旁组织距离癌组织均 １ ｃｍ 以

上。 患者平均年龄 ２６ ～ ６８（４５. ０ ± ５. ５）岁，以上患

者术前均未接受放化疗，标本收集后存放在 － ８０ ℃
冰箱中保存，所有患者在获得样本前均获得知情同

意。 然后，在郑州大学第三附属医院病理中心收集

了 ２０１５ 年 ９ 月—２０１８ 年 ９ 月手术治疗后的 ６０ 例石

蜡包埋的宫颈癌样本，以 ３０ 例因子宫良性病变行子

宫全切的患者标本作为对照。 根据 ＷＨＯ 分级对肿

瘤的组织学类型和等级进行分类，根据国际妇产科

联合会（ＦＩＧＯ）标准确定肿瘤分期。
１． ２　 方法

１． ２． １　 ＲＮＡ 提取和实时定量逆转录酶聚合酶链反

应（ｑＲＴ⁃ＰＣＲ） 　 使用 ＴＲＩｚｏｌ 试剂（美国 Ｉｎｖｉｔｒｏｇｅｎ
公司）从临床组织中提取总 ＲＮＡ，根据制造商的说

明，使用 ＲＴ⁃ｆｏｒ⁃ＰＣＲ 试剂盒（日本 Ｔａｋａｒａ 公司）将 １
μｇ ＲＮＡ 转化为 ｃＤＮＡ（反应系统 １０ μｌ）。 将 ２ μｌ
ｃＤＮＡ 与 ＳＹＢＲ Ｇｒｅｅｎ 混合后，使用 ＣＦＸ９６ＴＭ Ｒｅａｌ⁃
Ｔｉｍｅ 系统 （ Ｂｉｏ⁃Ｒａｄ） 进行定量实时 ｑＰＣＲ （ ＲＴ⁃
ｑＰＣＲ）（反应系统 ２０ μｌ）：９５ ℃、５ ｍｉｎ，９５ ℃、３０ ｓ，
５６ ℃、３０ ｓ，７２ ℃、３０ ｓ，４０ 个循环。 ＧＡＰＤＨ 的上游

引物：５′⁃ＣＡＧＧＧＣＴＧＣＴＴＴＴＡＡＣＴＣＴＧ⁃３′，下游引物：
５′⁃ＣＴＧＴＴＧＴＣＧＧＡＧＴＴＣＴＡＧＴＡＧ⁃３′； ＤＫＫ１ 的上 游

引物：５′⁃ＴＡＴＣＡＣＡＣＣＡＡＡＧＧＡＣＡＡＧ⁃３′，下游引物：
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５′⁃ＴＧＡＴＧＧＴＧＡＴＣＴＴＴＣＴＧＴＡＴ⁃３′； ＧＡＰＤＨ 用 作 内

部对照，使用 ２ －△△Ｃｔ 法计算基因相对表达，独立重

复实验 ３ 次。
１． ２． ２　 免疫组化法　 通过免疫组化分析检测 ６０ 例

宫颈癌组织，３０ 例正常组织。 将 ５ μｍ 厚的石蜡包

埋切片在 ６０ ℃下烘烤 １ ｈ，用二甲苯脱石蜡，再水

化，用 ＥＤＴＡ 缓冲液高压处理进行抗原修复，再用

ＰＢＳ 冲洗 ３ 遍，非特异性抗体用 ０. ５％ 小牛血清白

蛋白来封闭 １５ ｍｉｎ，加一定稀释度的一抗 ５０ μｌ
（１ ∶ ５００），阴性对照用 ＰＢＳ，用已验证的阳性切片为

阳性对照，放 ４ ℃冰箱中孵育过夜。 生物素标记羊

抗兔 ＩｇＧ ５０ μｌ 滴加在每张切片上，每张切片上滴加

５０ μｌ 链霉亲和素 －过氧化物酶溶液，Ｔｒｉｓ 缓冲液震

洗 ３ 次，５ ｍｉｎ ／次。 在显微镜下，用 ０. ０４％ ＤＡＢ⁃
Ｈ２Ｏ２ 显色 ５ ～ ２０ ｍｉｎ。 用苏木精复染细胞核，用乙

醇分化 ，梯度乙醇脱水，二甲苯透明，中性树胶封片

观察。 请 ２ 名病理科医师，采用双盲法观察免疫组

化染色后的组织并评分。 阳性细胞判断标准：根据

胞浆染色情况和阳性细胞数来判定蛋白的表达水

平。 先按染色强度打分：无色记 ０ 分，浅黄色记 １
分，棕黄色记 ２ 分，棕褐色记 ３ 分；再按阳性细胞百

分比打分：阳性细胞数≤１０％为 ０ 分，１０％ ～ ２５％为

１ 分，２５％ ～ ５０％ 为 ２ 分，５０％ ～ ７５％ 为 ３ 分， ＞
７５％为 ４ 分；染色强度分数 × 阳性细胞百分比分数

≥２ 为阳性，染色强度分数 × 阳性细胞百分比分数

＜ ２ 分为阴性。
１． ３　 统计学处理　 使用统计学软件 ＳＰＳＳ ２５. ０ 进

行数据分析，计量资料数据以 �ｘ ± ｓ 表示，单变量两

组数据之间比较采用 ｔ 检验，计数资料比较采用卡

方检验，用 Ｓｐｅａｒｍａｎ 秩相关系数计算二元相关，以
Ｐ ＜ ０. ０５ 为差异有统计学意义。

２　 结果

２． １　 检测 ３０ 例冰冻宫颈癌组织中 ＤＫＫ１ 的表达

量　 ｑＲＴ⁃ＰＣＲ 结果显示，ＣＣ 组中 ＤＫＫ１ ｍＲＮＡ 的表

达量小于癌旁对照组中 ＤＫＫ１ ｍＲＮＡ 的表达量，差
异有统计学意义（ ｔ ＝ ４. ０１９，Ｐ ＜ ０. ０５）。 见图 １。
２． ２　 ＣＣ 组和对照组临床病理特征 　 ６０ 例 ＣＣ 组

患者和 ３０ 例对照组临床病理特征见表 １，根据临床

病例报告显示，ＣＣ 组和对照组在年龄、初潮年龄、绝
经状态、妊娠次数、分娩次数和癌症家族史等方面差

异无统计学意义。 但是，与对照组相比，ＤＫＫ１ 在

ＣＣ 组的表达低于对照组，差异有统计学意义（Ｐ ＝
０. ０３２），见图 ２、表 ２。

图 １　 ＤＫＫ１ ｍＲＮＡ 在癌组织和癌旁组织中的表达量

与癌旁组织比较：∗Ｐ ＜ ０. ０５

表 １　 ＣＣ 组和对照组的部分临床特征（�ｘ ± ｓ）

变量 ＣＣ 组（ｎ ＝ ６０） 对照组（ｎ ＝ ３０） ｔ ／ χ２ 值 Ｐ 值

年龄（岁） ４６． ５ ± ７． ５ ４５． ５ ± ８． １ ０． ５８０６ ０． ５６３０
初潮年龄（岁） １４． ８ ± ２． ９ １５． １ ± ３． １ ０． ４５２ １ ０． ６５２ ３
绝经状态（ｎ） ０． ５８４ ０． ４４５
　 是 ２５ １０
　 否 ３５ ２０
妊娠次数（ｎ） ０． ９ ０． ３４３
　 ＜ ２ ４２ １８
　 ≥２ １８ １２
分娩次数（ｎ） ０． ８３３ ０． ３６１
　 ＜ ２ ３８ １６
　 ≥２ ２２ １４
癌症家族史 ０． ４２４ ０． ５１５
　 是 ４ １
　 否 ５６ ２９

图 ２　 ＤＫＫ１ 蛋白在 ＣＣ 组织和正常宫颈组织中的表达

Ａ：ＤＫＫ１ 在 ＣＣ 组织中低表达 × １００；Ｂ：ＤＫＫ１ 在 ＣＣ 组织中低

表达 × ４００；Ｃ：ＤＫＫ１ 在正常宫颈组织中高表达 × １００；Ｄ：ＤＫＫ１ 在

正常宫颈组织中高表达 × ４００

表 ２　 ＤＫＫ１ 在宫颈癌组织和正常宫颈组织中的表达（ｎ）

组别 例数
ＤＫＫ１

－ ＋ χ２ 值 Ｐ 值

ＣＣ ６０ ３２ ２８ ４． ５８２ ０． ０３２
对照 ３０ ２３ ７
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２． ３　 ＤＫＫ１ 表达与宫颈癌组织的临床病理特征的

关系　 χ２ 检验显示（表 ３），ＤＫＫ１ 蛋白表达与年龄、
肿瘤大小、ＨＰＶ 感染和组织学类型无关（Ｐ ＞ ０. ０５）。
在宫颈癌早期中的表达高于晚期（Ｐ ＝ ０. ０３１），无盆

腔淋巴结转移组高于有淋巴结转移组（Ｐ ＝ ０. ０１７），
浸润深度浅肌层组高于深肌层组（Ｐ ＝ ０. ００９），高分
化组的表达高于低分化组（Ｐ ＝ ０. ０２２）。 此外，斯皮

尔曼相关分析显示，ＤＫＫ１ 表达与与患者年龄（ ρ ＝
－ ０. １２９，Ｐ ＝ ０. ３２４）、肿瘤大小（ ρ ＝ － ０. １５８，Ｐ ＝
０. ２２８）、ＨＰＶ 有无感染（ρ ＝ ０. １８４，Ｐ ＝ ０. １５９）以及

组织病理类型（ ρ ＝ － ０. ０９４，Ｐ ＝ ０. ４７３）无明显相

关。 ＤＫＫ１ 低表达与临床病理分期（ ρ ＝ － ０. ２７９，
Ｐ ＝ ０. ０３１）、 组 织 分 化 程 度 （ ρ ＝ － ０. ２９５， Ｐ ＝
０. ０２２）、有无淋巴结转移（ ρ ＝ － ０. ３０７，Ｐ ＝ ０. ０１７）
及浸润深度（ ρ ＝ － ０. ３３９，Ｐ ＝ ０. ００８）密切相关，相
关性为负相关，这些结果表明 ＤＫＫ１ 低表达可能在
宫颈癌的发生发展中起到重要作用。

表 ３　 ＤＫＫ１ 表达与宫颈癌组织的临床病理特征的关系［ｎ（％ ）］

变量 ｎ ＤＫＫ１ 阴性 ＤＫＫ１ 阳性 χ２ 值 Ｐ 值

年龄（岁） ０． ２３４ ０． ６２８
　 ＜ ４３ ２８ １４（５０． ００） １４（５０． ００）
　 ≥４３ ３２ １８（５６． ２５） １４（４３． ７５）
ＦＩＧＯ 分期 ４． ６５９ ０． ０３１
　 ⅠＡ ～ⅡＡ ３４ １４（４１． １８） ２０（５８． ８２）
　 ⅡＢ ～Ⅳ ２６ １８（６９． ２３） ８（３０． ７７）
淋巴结转移 ５． ６５８ ０． ０１７
　 有 ２０ １５（７５． ００） ５（２５． ００）
　 无 ４０ １７（４２． ５０） ２３ （５７． ５０）
侵入深度 ６． ９０７ ０． ００９
　 浅肌层 ３２ １２ （３７． ５０） ２０ （６２． ５０）
　 深肌层 ２８ ２０ （７１． ４３） ８ （２８． ５７）
肿瘤大小（ｃｍ） １． ５００ ０． ２２１
　 ＜ ４ ２５ １１ （４４． ００） １４（５６． ００）
　 ≥４ ３５ ２１ （６０． ００） １４（４０． ００）
ＨＰＶ 感染 ２． ０３６ ０． １５４
　 阴性 １１ ８（７２． ７３） ３（２７． ２７）
　 阳性 ４９ ２４（４８． ９８） ２５（５１． ０２）
组织学类型 ０． ５３６ ０． ４６４
　 鳞状细胞癌 ４０ ２０（５０． ００） ２０（５０． ００）
　 腺癌 ２０ １２（６０． ００） ８（４０． ００）
分化状态 ５． ２３８ ０． ０２２
　 高分化 ３３ ２２（６６． ６７） １１（３３． ３３）
　 低分化 ２７ １０（３７． ０４） １７ （６２． ９６）

３　 讨论

　 　 在女性癌症患者中，宫颈癌排名第四，尽管宫颈
癌的发病率和病死率呈下降趋势，但它仍然是威胁

女性生命健康的重要“杀手”。 目前，宫颈癌的主要

治疗方法是手术、化疗、放疗和联合治疗等，但对于

晚期转移患者治疗效果并不理想。 宫颈癌的发展是
一个多基因、多步骤的癌变过程，涉及癌基因、抑癌
基因的失活及基因调控的失衡等［１３］。 最近研究证
实 Ｗｎｔ 信号通路在肿瘤的转移和免疫监视中具有
重要意义，Ｗｎｔ 通路通常分为 β⁃连环蛋白依赖（典
型）和独立（非典型）信号通路。 ＤＫＫ１ 是 ＤＫＫ 蛋白
家族的一部分，属于分泌型 Ｗｎｔ 糖蛋白，这种分泌
蛋白具有高度保守的半胱氨酸结构域，它能抑制
Ｗｎｔ ／ β⁃连环蛋白信号转导，Ｗｎｔ 配体通过与 Ｆｒｉｚ⁃
ｚｌｅｄ 受体和低密度脂蛋白受体相关蛋白⁃５ ／ ６（ＬＲＰ５ ／
６）结合激活 Ｗｎｔ 信号通路，导致 β⁃ｃａｔｅｎｉｎ 的核移
位，而 ＤＫＫ１ 与 ＬＲＰ５ ／ ６ 竞争性结合，阻止 Ｗｎｔ⁃Ｆｒｉｚ⁃
ｚｌｅｄ⁃ＬＲＰ５ ／ ６ 复合物的形成，从而阻断 Ｗｎｔ 信号通
路，引起蛋白酶体 β⁃ｃａｔｅｎｉｎ 降解、诱导凋亡和阻止
细胞增殖［１４］。

ＤＫＫ１ 的功能在不同类型的癌症中有所不同。
一些研究者认为 ＤＫＫ１ 是一种抑制肿瘤细胞增殖和
转移的抑癌基因，如 ＤＫＫ１ 在肾细胞癌和结直肠癌
中下调，在肺癌患者血清中也显著降低，治疗后能迅
速恢复正常水平［１１］。 然而，一些研究认为 ＤＫＫ１ 的
高表达是独立有害的因子，如 ＤＫＫ１ 在肝细胞癌和
骨髓瘤中作为癌基因过度表达，在乳腺癌细胞中还
参与骨转移［１５］。 在众多癌症研究的基础上，该研究
采用 ＲＴ⁃ＰＣＲ 技术和免疫组化法检测 ＤＫＫ１ 在宫颈
癌组织中的表达。 结果显示在转录水平上，ＤＫＫ１
在宫颈癌组织中的 ｍＲＮＡ 表达量低于癌旁正常组
织，在蛋白质水平上，免疫组化显示 ＤＫＫ１ 在宫颈癌
组织中低表达，由此分析在正常宫颈发展为宫颈癌
的过程中，ＤＫＫ１ 下调可能促进其发生，具有肿瘤启
动子的特性。 另外，ＤＫＫ１ 作为 Ｗｎｔ 信号通路中的
核心成员，它的表达与肿瘤生长分化和向远处转移
密切相关，这一过程常涉及癌细胞失去上皮特征而
获得间质特性，血管生成和上皮间质转化及淋巴扩
散均受 Ｗｎｔ 信号传导的调控［１６］。 该研究对免疫组
化的结果进行临床分析显示宫颈癌中 ＤＫＫ１ 的表达
水平在临床病理分期越高、有淋巴结转移、侵入深肌
层和低分化状态中减少，由此可见 ＤＫＫ１ 下调可能
与宫颈癌的恶性发展相关，是促进宫颈癌进一步恶
化的重要因子。

从 ＨＰＶ 感染到宫颈癌的发生是一个相对缓慢
的过程，多数 ＨＰＶ 感染是“一过性”的，并不引致宫
颈病变，高危型 ＨＰＶ 的持续感染是宫颈癌的主要病
因。 高危型 ＨＰＶ 感染中，约 ７０％ 与 ＨＰＶ１６ 型和
ＨＰＶ１８ 型相关，高危型 ＨＰＶ 产物 Ｅ６ 蛋白结合抑癌
基因 ｐ５３，通过刺激泛素化介导 ｐ５３ 蛋白降解。 同
样，高危型 ＨＰＶ 产物 Ｅ７ 蛋白抑制 ｐＲｂ 抑癌蛋白活
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性，导致细胞恶性增殖［１７］。 根据免疫组化结果，该
研究采用斯皮尔曼相关分析 ＤＫＫ１ 表达与宫颈癌组

织的临床病理特征的关系，结果并未显示 ＤＫＫ１ 的

表达与患者年龄、肿瘤大小、ＨＰＶ 有无感染以及组

织病理类型明显相关。
综上所述，在宫颈癌中，ＤＫＫ１ 是抑制肿瘤细胞

增殖和迁移的抑癌基因，可能作为抑制性配体拮抗

Ｗｎｔ 信号转导。 ＤＫＫ１ 在宫颈癌组织中表达的临床

意义需要大样本数据，本次免疫组化的样本量不足

够，存在局限性。 另外，该实验未涉及 ＤＫＫ１ 在宫颈

癌中的发生发展机制研究，还需进一步深入探讨。
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（ １Ｄｅｐｔ ｏｆ Ｏｂｓｔｅｔｒｉｃｓ ａｎｄ Ｇｙｎｅｃｏｌｏｇｙ， Ｔｈｅ Ｔｈｉｒｄ Ａｆｆｉｌｉａｔｅｄ Ｈｏｓｐｉｔａｌ ｏｆ Ｚｈｅｎｇｚｈｏｕ Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ， Ｚｈｅｎｇｚｈｏｕ　 ４５００００；
２ Ｓｃｈｏｏｌ ｏｆ Ｐｕｂｌｉｃ Ｈｅａｌｔｈ， Ｚｈｅｎｇｚｈｏｕ Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ， Ｚｈｅｎｇｚｈｏｕ　 ４５００００）

Ａｂｓｔｒａｃｔ　 Ｏｂｊｅｃｔｉｖｅ　 Ｔｏ ｓｔｕｄｙ ｔｈｅ ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ ａｎｄ ｃｌｉｎｉｃａｌ ｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅ ｏｆ Ｗｎｔ ｓｉｇｎａｌ ｓｅｃｒｅｔｏｒｙ ｐｒｏｔｅｉｎ ＤＫＫ１ ｉｎ
ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ． Ｍｅｔｈｏｄｓ　 Ｒｅｖｅｒｓｅ ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎ ｐｏｌｙｍｅｒａｓｅ ｃｈａｉｎ ｒｅａｃｔｉｏｎ （ＲＴ⁃ＰＣＲ） ｗａｓ ｕｓｅｄ ｔｏ ｄｅｔｅｃｔ ｔｈｅ ｅｘ⁃
ｐｒｅｓｓｉｏｎ ｏｆ ＤＫＫ１ ｍＲＮＡ ｉｎ ３０ ｐａｉｒｓ ｏｆ ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ ｔｉｓｓｕｅｓ ａｎｄ ａｄｊａｃｅｎｔ ｎｏｒｍａｌ ｔｉｓｓｕｅｓ． Ｔｈｅ ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ ｏｆ
ＤＫＫ１ ｐｒｏｔｅｉｎ ｗａｓ ｄｅｔｅｃｔｅｄ ｂｙ ｉｍｍｕｎｏｈｉｓｔｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙ ｉｎ ６０ ｃａｓｅｓ ｏｆ ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ ａｎｄ ３０ ｃａｓｅｓ ｏｆ ｎｏｒｍａｌ ｃｅｒｖｉｃａｌ
ｔｉｓｓｕｅ， ａｎｄ ｔｈｅ ｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐ ｂｅｔｗｅｅｎ ｔｈｅ ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ ａｎｄ ｃｌｉｎｉｃｏｐａｔｈｏｌｏｇｉｃａｌ ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓｔｉｃｓ ｏｆ ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ ｗａｓ ａｎ⁃
ａｌｙｚｅｄ． Ｒｅｓｕｌｔｓ　 Ｔｈｅ ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ ｏｆ ＤＫＫ１ ｉｎ ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ ｔｉｓｓｕｅｓ ｗａｓ ｌｏｗｅｒ ｔｈａｎ ｔｈａｔ ｉｎ ａｄｊａｃｅｎｔ ｔｉｓｓｕｅｓ ａｎｄ ｎｏｒ⁃
ｍａｌ ｃｅｒｖｉｃａｌ ｔｉｓｓｕｅｓ （Ｐ ＜ ０. ０５）． Ｔｈｅ ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ ｏｆ ＤＫＫ１ ｗａｓ ｃｌｏｓｅｌｙ ｒｅｌａｔｅｄ ｔｏ ｃｌｉｎｉｃｏｐａｔｈｏｌｏｇｉｃａｌ ｓｔａｇｅ， ｔｉｓｓｕｅ
ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｔｉｏｎ， ｌｙｍｐｈ ｎｏｄｅ ｍｅｔａｓｔａｓｉｓ ａｎｄ ｄｅｐｔｈ ｏｆ ｉｎｖａｓｉｏｎ （Ｐ ＜ ０. ０５）． Ｃｏｎｃｌｕｓｉｏｎ　 Ｔｈｅ ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ ｏｆ ＤＫＫ１ ｉｓ
ｌｏｗ ｉｎ ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ ａｎｄ ｐｌａｙｓ ａｎ ｉｍｐｏｒｔａｎｔ ｒｏｌｅ ｉｎ ｔｈｅ ｏｃｃｕｒｒｅｎｃｅ ａｎｄ ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔ ｏｆ ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ．
Ｋｅｙ ｗｏｒｄｓ　 ｃｅｒｖｉｃａｌ ｃａｎｃｅｒ； ＤＫＫ１； ｐａｔｈｏｌｏｇｉｃａｌ ｆｅａｔｕｒｅｓ
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